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Die stammesgeschichtliche Stellung der arktischen
Rosenmowe (Hydrocoloeus roseus)
Viviane Sternkopf, Dorit Liebers-Helbig, Peter de Knijff & Andreas Helbig t

Einleitung

Die Rosenmoéwe (Hydrocoloeus roseus) ist ohne Zwei-
fel eine der schdnsten und farbenfrohesten Mdwen.
Es waren Sir James Clark Ross, der sie 1823 vor Alas-
ka entdeckte (vgl. Andreev, 1999) und MacGillivray,
der sie 1824 beschrieb (vgl. Peters, 1934). Inrem Ent-
decker zu Ehren heiBt sie im Englischen Ross’s Gull.
lhren deutschen Namen verdankt sie ihrem Brutkleid:
nur dann zeigen Rosenmowen eine zarte rosa Brust-
und Bauchfarbung (Abb. 1).

Die Rosenmdwe ist eine hocharktische Art. Uber
ihr Brutgebiet gab es lange Zeit nur Spekulationen.
Erst der russische Forscher Sergej Alexandrowitsch
Buturlin fand Anfang des 20. Jahrhunderts die ersten
Brutplatze in Nordost-Sibirien (Abb. 2).

Die Rosenmdwe gilt heute trotz ihrer geringen
PopulationsgréBe nicht als gefahrdet (Bezzel, 1985;
Hjort,1982; Enticott & Tipling, 1997). Aufgrund ihres

entlegenenVorkommens sind allerdings keine genauen
Angaben Uber die Individuenanzahlen bekannt. Man
rechnet mit weltweit 10 000 bis 15 000 Tieren. Trotz
ihrer arktischen Verbreitung wird sie auch in Deutsch-
land gelegentlich beobachtet (Tabelle 1).

Hinsichtlich der verwandtschaftlichen Beziehungen
der Wat-, Alken- und Mo&wenvdgel (Charadriifor-
mes) ist man sich einig, dass Méwen (Laridae), See-
schwalben (Sternidae) und Skuas (Stercorariidae)
eine engere Verwandtschaftsgruppe bilden (Mayr &
Amadon, 1951; Hudson et al., 1969; Bauer et al.,
2005). Innerhalb der Méwen gibt es groBe mor-
phologische Ahnlichkeiten. Die auffalligsten Unter-
schiede betreffen die Farbung der Beine und des
Deckgefieders, die Schwarzausdehnung im Kopf-
gefieder sowie die Farbung des Schnabels (Abb. 3).
Morphologische Untersuchungen zu den Verwandt-
schaftsbeziehungen der Méwen ergaben bisher kein




Tabelle 1: Beobachtungen der Rosenméwe in Deutschland (nach Bauer et al., 2005, Bartel, pers. Mitteilung). Bis auf die letzte Beobach-
tung vom 29. Dezember 2003 handelte es sich ausschlieBlich um Altvégel.

Datum Fundort Bundesland Beleg ]

05.02.1858 Helgoland Schleswig-Holstein Mannchen, Balg -

05.12.1953 Hamburger Hallig Schleswig-Holstein Weibchen, sterbend gefunden

08.01.1990 Silbersee bei Heuchelheim Hessen Todfund, Fotos

04.03.1990 Helgoland Schleswig-Holstein Fotos

05.-06.09.1993 | Dithmarscher Speicherkoog | Schleswig-Holstein am 06.09. auf StraBe Uberfahren,
Fotos

31.10.1996 Dithmarscher Speicherkoog | Schleswig-Holstein verolt

25.-29.03.2001 | Altmuhl bei Herrieden Bayern Fotos

14.-15.05.2001 | Dithmarscher Speicherkoog | Schleswig-Holstein Fotos

05.-06.12.2002 | Opfinger Stausee

Baden-Wirttemberg Fotos

29.12.2003 Westerheversand

Schleswig-Holstein

Jungvogel, Fotos

eindeutiges Bild tber die Abstammungsgeschichte
innerhalb dieser Gruppe (Dwight, 1925; Moynihan,
1959; Schnell, 1970a, b; Chu, 1998).

Seit Mitte der 1960er Jahre werden vermehrt
molekulare Methoden wie die Untersuchung der
Proteinstrukturen, DNA-Hybridisierungen oder der
Vergleich von DNA-Sequenzen angewendet, um
die morphologisch begriindeten Stammb&ume zu
tberprufen bzw. zu korrigieren (Chrochet et al.,
2000; Pons et al., 2005). Ziel dieser Arbeit ist es, die
phylogenetische Stellung der Rosenméwe inner-
halb der Gattung Larus zu Uberprifen und mit den
bisherigen Ergebnissen zu vergleichen.

Biologie der Rosenméwe

Mit einer KérpergroBe von 29 bis 33 Zentimeter ist
die Rosenmodwe eine der kleinsten Mdéwen. lhre
Fliigeldecken und ihr Ruckengefieder sind einfar-
big grau gefarbt, sie hat einen kurzen schwarzen
Schnabel und rote Beine. Der diinne schwarze
Halsring und die rosafarbene Ténung ihrer Unter-
seite zeigen sich nur zur Brutzeit. Wahrend des
Winters sind diese Gefiederpartien wei3. Nur dann
wird ein dunkler Ohrfleck sichtbar (Hjort, 1982). Die
Rosenmowe ist nur unwesentlich gréBer als die
Zwergmowe (Hydrocoloeus minutus), mit der sie im
Schlichtkleid haufig verwechselt wird.

Das groBte nachgewiesene Brutgebiet der Rosen-
mowe erstreckt sich entlang der sibirischen Eismeer-
kiiste (Abb. 2), von der Miindung der Kolyma bis zur
Jana-Indigirka-Niederung (Iicef & Zubakin, 1990).
Man vermutet in diesem Areal circa 95 % aller Brut-
paare. Sie nisten in losen Kolonien von meist funf bis
zehn Paaren, es wurden aber auch schon Kolonien bis
zu 60 Paaren gefunden (Andreev, 1999). Auf Groénland,
Spitzbergen und in Kanada wurden vor allem Einzel-
paare nachgewiesen (Burger & Gochfeld, 1996).
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Die Jungenaufzucht erfolgt von Anfang Juni bis
Ende August (Hjort 1982; Burger & Gochfeld, 1996).
Komplette Brutausfalle sind aber nicht selten (Z&ck-
ler, 1997). Ursache sind meist eine zu spéte Schnee-
schmelze, Hochwasser oder eine hohe Dichte an
Raubtieren, wie Eisfiichse (Alopex lagopus), Wan-
derfalken (Falco peregrinus), Silbermdwen (Larus
argentatus vegae), Eismoéwen (Larus hyperboreus)
oder Raubméwen (Stercorarius spec.)

Die langste Zeit des Jahres verbringen die Rosen-
mowen auf ihren Wanderungen entlang der Packeis-
grenze (vgl. Abb. 2). An der Wasseroberflache jagen
sie nach Nahrung, wobei sie kleine Fische, Krebstiere
und KopffliBer bevorzugen. Sie durchsuchen aber
auch Schlickflachen nach Mollusken und Insekten-
larven (Andreev, 1999).

Material und Methoden

Zur Rekonstruktion der Stammesgeschichte der
Moéwen wurden insgesamt 59 Arten untersucht,
die den Gattungen Larus, Hydrocoloeus, Rissa,
Pagophila, Xema und Creagrus angehéren. Als
AuBengruppen wurden die mit den Mdéwen nahe
verwandten Seeschwalben (Sterna sandvichen-
sis, Chlidonias leucopterus, C. niger), Raubmoéwen
(Stercorarius longicaudus, S. pomarinus) sowie der
entfernter verwandte Meerstrandlaufer (Calidris
maritima) herangezogen.

Es wurden sowohl Blut- als auch Gewebeproben
untersucht, die gréBtenteils aus der Sammlung der
Vogelwarte Hiddensee stammen. Fehlende Proben
wurden vom Burke Museum (Universitat Washing-
ton, Seattle) und dem Zoologischen Museum in
Kopenhagen bereitgestellt.

Grundlage der durchgefiihrten Verwandtschafts-
analyse zwischen den Arten ist ein Vergleich
bestimmter, jeweils entsprechender Sequenzen
von Gen-Bausteinen (Basen genannt). Der Grad der
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Unterschiedlichkeit wird als MaB fiir die Nahe oder
Ferne der Verwandtschaft genutzt.

Im Labor der Vogelwarte Hiddensee sequenzier-
ten wir das komplette mitochondriale Cytochrom-
b-Gen (mit 1 143 Basen) und das nukleare Intron
3 des Lactatdehydrogenase (LDH)-Gens (mit 228
Basen). DNA-Isolierung, PCR und Sequenzierung
folgten den Standardprotokollen (vergleiche Liebers
et al., 2001). Die Rekonstruktion der Stammb&aume
erfolgte unter Verwendung der Bayesian-Methode
(Mr Bayes 3.0; Huelsenbeck, 2000).

Bei der Auswertung der Sequenzdaten erstellt
das Programm nicht nur einen Stammbaum, son-
dern ermittelt auch die Wahrscheinlichkeit fiir jede
Verzweigung. Diese so genannten Stitzwerte (in
Prozent) geben an, wie sicher die Monophylie an
dieser Verzweigung ist. Mit anderen Worten, wie
wahrscheinlich es ist, dass alle an diesem Ast ver-
bundenen Arten einer Abstammungsgemeinschaft
angehdren. 100%ige Stlitzwerte zeigen, dass mit
groBer Wahrscheinlichkeit alle Arten an diesem Ast
einen gemeinsamen Vorfahren haben. Niedrige-
re StUtzwerte verdeutlichen, dass nicht alle Arten
sicher dieser Abstammungsgemeinschaft angehd-
ren bzw. dass die Monophylie basierend auf den
vorliegenden Daten nicht eindeutig nachweisbar
ist.

Ergebnisse und Diskussion

Die Stammbaumrekonstruktion auf der Basis des
gesamten Cytochrom-b Gens und des LDH Intron 3
zeigt deutlich, dass die Familie der Laridae eine ein-
heitliche Abstammungsgemeinschaft bildet (Abb. 3,
Markierung mit schwarzem Dreieck). Die Monophy-
lie (= gemeinsame Abstammung) der Laridae wird in
der Bayesian-Analyse mit 100 % gestiitzt. Andere
Algorithmen ergaben ein sehr dhnliches Bild (hier
nicht gezeigt). Im Stammbaum wird eine deutliche
Zweiteilung der Méwen in eine ,moderne“ und eine
»urspringliche” Gruppe deutlich.

Innerhalb der Gattung Larus — den ,modernen
Mdéwen — ist eine deutliche Trennung in sechs Grup-
pen ablesbar: Die jlingste, am stérksten abgeleite-
te Gruppe | (vgl. Abb. 3) bilden die GroBmd&wen.
Zu diesem Artenkomplex zahlen unter anderem
die an unseren Kisten beheimatete Silberméwe
(L. argentatus, Abb. 5) und die Mantelméwe (L.
marinus). Alle diese GroBmowen zeigen annahernd
den gleichen Habitus — es sind groBe Méwen mit
weiBem Koérpergefieder, mehr oder weniger dunk-
ler Mantel- und Fligelfarbung sowie einem weiBen
Kopf (vgl. Abb. 4). Die Populationsdifferenzierung
innerhalb der GroBmd&wen, basierend auf mitochon-
drialen DNA-Sequenzen, wurde bereits an anderer
Stelle er6rtert (Helbig et al., 2004). Eine umfassende

Zugbewegung im Spatsommer und Herbst
Zugbewegung im Winter

Zugbewegung im Frihjahr

Zugbewegung im Sommer
Aufenthaltsraum im Winter
Aufenthaltsraum im Sommer - Herbst
Brutgebiet

Einzelbeobachtungen auRerhalb der
angegebenen Aufenthaltsgebiete

Abb. 2: Jahreszeitliche Verbreitung und Wanderungsbewegungen der Rosenméwe (verédndert nach II'icef und Zubakin 1990, Harrison 1983).
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Abb. 3: Stammbaumrekonstruktion der Méwen (Laridae) mittels Bayesischer Analyse. Bei Abstammungsgemeinschaften mit einem Stiitz-
wert iiber 90 %, sind die Aste fett gezeichnet. Sind die Stiitzwerte f(ir eine Verzweigung kleiner 90 %, wurden die exakten Zahlen in Prozent
an die Aste geschrieben. Am Stammbaum sind zusétzlich die verschiedenen Kopffdrbungen im Brutkleid jeder Art angezeigt. Die Familie
der Laridae ist mit einem schwarzen Dreieck gekennzeichnet. Die Deletion, d.h. der Verlust von zwei Basen im Intron 3 des Lactatdehyd-
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Kaliforniermowe (L. californicus) \
Kanadamowe (L. smithsonianus)
Dominikanerméwe (L. dominicanus)
Beringméwe (L. glaucescens)
Tundramdwe (L. heuglini)

WeilRkopfmowe (L. cachinnans)
Mittelmeermowe (L. michahellis)
Atlantische WeilRkopfmdwe (L. m. atlantis)
Mantelméwe (L. marinus)

Silbermowe (L. argentatus)
Eismowe (L. hyperboreus)

Westmoéwe (L. occidentalis)

$ Gruppe |
GroRmoéwen

Ringschnabelmowe (L. delawarensis)

Gruppe Il
Sturmméwe (L. canus) > kleine weilkopfige
Moéwen
Heermannmowe (L. heermanni) )
Japanméwe (L. crassirostris) Syasoll
Schwarzbandméwe (L. belcheri) Méwen mit

Dickschnabelméwe (L. pacificus)

Schwanzbinde

Hemprichméwe (L. hemprichii) )
Korallenmowe (L. audouinii) Gruppe IV
Schwarzkopfméwe (L. melanocephalus) } schwarzkopfige
Fischmowe (L. ichthyaetus) Mdwen
Reliktmowe (L. relictus) )
Aztekenmowe (L. atricilla) )
Prarieméwe (L. pipixcan) ¢ Sg;’vpefle"\‘/n
Graumowe (L. modestus) Kappe
Blutschnabelméwe (L. scoresbii) )
Diinnschnabelméwe (L. genei) )
Bonaparteméwe (L. philadelphia)
Andenmowe (L. serranus)
Patagonienmowe (L. maculipennis) GrippeV
Maorimoéwe (L. bulleri) Méwen mit
Maske

Silberkopfmowe (L. novaehollandiae)
Lachmowe (L. ridibundus)

Graukopfmowe (L. cirrocephalus)
Hartlaubmowe (L. hartlaubii) J

Zwergmoéwe (Hydrocoloeus minutus) )
Rosenmé&we (Hydrocoloeus roseus)
Klippenmdwe (Rissa brevirostris)
Dreizehenmowe (Rissa tridactyla)
Elfenbeinméwe (Pagophila eburnea)
Schwalbenmdowe (Xema sabini)

,Urspriingliche"
> Moéwen

Gabelschwanzmowe (Creagrus furcatus) )

Seeschwalben (Sterna/ Chlidonias)
Raubmowen (Stercorarius)

Strandlaufer (Calidris)

Auflengruppen

rogenase (LDH)-Gens, die nur bei den ,urspriinglichen“ Méwen gefunden wurde, ist durch ein schwarzes Rechteck markiert.
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Uberpriifung der Ergebnisse mittels einer weiteren
Methode (autosomale AFLP-Marker) ist derzeit in
Bearbeitung.

N&chstverwandt zu den GroBmoéwen sind die
kleinen weiBkdpfigen Mowen der Gruppe Il (vgl.
Abb. 3). In unserer Analyse bilden sie aber keine
Abstammungsgemeinschaft. Die Stellung der Heer-
mannmowe (L. heermanni) muss noch genauer
untersucht werden. Bekannteste Vertreterin dieser
Gruppe ist die Sturmméwe (L. canus, Abb. 6). In
ihrer Farbung sind die GroBmoéwen (Gruppe I) und
die kleinen Méwen mit weiBem Kopf der Gruppe
[l sehr dhnlich. Auf diesen &uBeren Ahnlichkeiten
beruht ihre gemeinsame Gruppierung in morpholo-
gischen Analysen (Dwight, 1925; Chu, 1998).

Japanméwe (L. crassirostris), Schwarzbandmowe
(L. belcheri) und Dickschnabelméwe (L. pacificus,
Abb. 7) gehdren in die nachstverwandte Gruppe Il
(Abb. 3). Alle drei Arten sind durch ein schwarzes
Band auf dem Schwanz gekennzeichnet.

Die schwarzképfigen Mowen bilden im gezeigten
Stammbaum eine gut gestiitzte, monophyletische
Gruppe (Gruppe IV, siehe Abb. 3). Neben der an
unseren Kusten selten briitenden Schwarzkopf-
mowe (L. melanocephalus) z&hlt auch die Fisch-
mowe (L. ichthyaetus, Abb. 8) zu dieser Gruppe. Bis
auf die Korallenmdwe (L. audouinij), die einen wei-
Ben Kopf hat, ist bei allen Vertretern dieser Gruppe
der Kopf und der Hals dunkel gefarbt (vgl. Abb. 4).

Die schwarze Zeichnung am Kopf ist bei den Méwen
der néchstfolgenden Gruppe V deutlich kleiner. Sie
bildet nur noch eine so genannte ,Kappe®, die sich
in ihrer Ausdehnung nicht Uber den Halsbereich
erstreckt (vgl. Abb. 4). Die Nord-Amerikanische
Aztekenmowe (L. atricilla, Abb. 9) ist eine Vertrete-
rin dieser Gruppe. Bei der Graumowe (L. modestus)
fehlt eine schwarze Kappe.

Ebenfalls monophyletisch ist die groBe Gruppe der
»maskierten“ Méwen (Gruppe VI; Abb. 3). Hierzu
zahlen die heimische Lachmowe (L. ridibundus,
Abb. 10), aber auch viele Méwen der sudlichen
Hemisphare, wie z.B. die Andenmowe (L. serra-
nus), die Graukopfméwe (L. cirrocephalus) aus
Sid-Amerika und Sitd-Afrika sowie die Silber-
kopfmdwe (L. novaehollandiae) aus Neuseeland.
Bei den meisten Vertretern dieser Gruppe ist die
Kopfzeichnung auf eine kleine Maske reduziert
(vgl. Abb. 4).

Interessanterweise finden sich bei den schwarzkop-
figen Méwen (Gruppe 1V), den Méwen mit Kappe
(Gruppe V) und den Mowen mit Maske (Gruppe VI)
jeweils einzelne Arten, die keine dunkle Kopffarbung
zeigen, sondern ganzjahrig ein weiBes Kopfgefieder

,Maske"

Abb. 4: Bezeichnung und Erscheinungsbild der Kopffdrbungen
ausgewdhlter Mdwengruppen im Brutgefieder. WeiBképfige

Méwen (Larus argentatus A), schwarzképfige Méwen (L. hempri-
chii B und L. ichthyaetus C ), Méwen mit Kappe (L. pipixcan
D und L. modestus E), ,maskierte” Méwen (L. philadelphia F).
Zeichnungen: Viviane Sternkopf.

tragen. Im Stammbaum ist flr alle untersuchten
Arten die Farbung des Kopfgefieders angegeben,
d.h. ob sie ein rein weiBes Kopfgefieder bzw. eine
vollstédndige oder teilweise Schwarzfarbung tra-
gen (Abb. 3). Eine dunkle Kopffarbung wird als
basales, d.h. urspriingliches Merkmal der Moéwen
angesehen (Chu, 1998; Crochet et al., 2000). Die-
ses Merkmal ist beim gemeinsamen Vorfahren aller
Laridae wahrscheinlich nur einmal entstanden und
ging dann mehrfach partiell (z. B. bei den Méwen
mit Maske oder Kappe) oder vollstandig verloren.
Somit handelt es sich bei der weiBen Kopffarbung
um eine konvergente Entwicklung, die mehrfach
unabhéngig voneinander entstanden ist (Crochet et
al., 2000; Pons et al., 2005).

Die altesten Formen innerhalb der Laridae bilden
die ,urspriinglichen® Mdéwen. Diese Gruppe ent-
halt Arten, die aufgrund ihrer duBeren Merkmale in
Gattungen gestellt werden, die zum Teil nur einen
Vertreter besitzen. Zu dieser ,urspringlichen®
Gruppe gehoéren unter anderem die Rosenmdwe
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Abb. 5: Silberméwe (L. argentatus), Hafen Stralsund (Gruppe | Abb. 6: Sturmméwe (L. canus) mit leichter Schnabeldeformation,
— GroBmaéwen). Hafen Kloster/ Hiddensee (Gruppe Il - kleine weiBképfige Méwen).

4 4.'_-7

o ey

Abb. 7: Dickschnabelméwe (L. pacificus) Australien (Gruppe Il Abb. 8: Fischméwe (L. ichthyaetus) Kaspisches Meer (Gruppe IV
— Méwen mit schwarzer Schwanzbinde). - schwarzképfige Méwen,).

Abb. 9: Aztekenméwe (L. atricilla) Zwillbrock, Holland (Gruppe V Abb. 10: Lachméwe (L. ridibundus) Hafen Stralsund (Gruppe VI
— Méwen mit Kappe). — Méwen mit Maske).
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Abb. 11: Rosenméwe (Hydrocoloeus roseus) Churchill, Kanada.

Abb. 13: Dreizehenméwe (Rissa tridactyla) Staple Islands,
Schottland.

Abb. 15: Schwalbenméwe (Xema sabinii) Jana-Delta, Russland.

Abb. 12: Zwergméwe (Hydrocoloeus minutus) Petten, Noord-
Holland.

Abb. 14: Elfenbeinméwe (Pagophila eburnea) Spitzbergen.

Abb. 16: Gabelschwanzméwe (Creagrus furcatus) Galapagos-
Inseln.
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Abbildung 17: Fliegende Rosenmdéwe im Prachtkleid (oben) zusammen mit Schwalbenméwe (Xema sabinii) Jana-Delta, Russland.

(Abb. 11) mit ihrer Schwesterart der Zwergmowe
(Abb. 12), die Dreizehenméwe (Rissa tridactyla,
Abb. 13), die Elfenbeinmoéwe (Pagophila eburnea,
Abb. 14), die Schwalbenméwe (Xema sabinii,
Abb. 15) sowie die Gabelschwanzmoéwe (Crea-
grus furcatus, Abb. 16).

Die Gruppe der ,urspriinglichen“ Méwen wurde bis-
her nicht als monophyletische Einheit definiert (vgl.
Crochet etal., 2000; Pons et al., 2005). Unsere Daten
zeigen aber, dass die ,urspriinglichen“ Méwen eine
einheitliche Abstammungsgemeinschaft bilden. In
der Bayesischen Analyse erhalt die gesamte Grup-
pe einen Stiitzwert von 70 %. AuBerdem tragen alle
Vertreter dieser Gruppe eine Deletion im LDH Intron
3. Eine Deletion ist der Verlust einer oder mehrerer
Basen. Allen ,urspriinglichen“ Méwen ,fehlen® im
LDH Intron 3 zwei Basen (siehe rechteckiges Sym-
bol in Abb. 3), wahrend die ,modernen® Mdéwen an
dieser Stelle Uber eine vollstéandige DNA-Sequenz
verfugen. Solche Deletionen, insbesondere von
gréBeren Fragmenten, sind stammesgeschichtlich
sehr informative Signale, da davon ausgegangen
werden kann, dass sie im Verlaufe der Evolution nur
einmal verloren gegangen sind (vgl. Page & Holmes,
1998).

Die Berticksichtigung von Deletionen bei der
Rekonstruktion von Stammb&aumen ist jedoch pro-
blematisch, da die Gewichtung dieser Merkmale
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nicht eindeutig ist. Oft werden sie daher bei der
Berechnung der Stammbaume vernachlassigt. Da
aber alle ,,urspriinglichen” Méwen dieses Signal in
ihren DNA-Sequenzen tragen, stltzt diese Dele-
tion zusétzlich zum berechneten Stammbaum die
Monophylie dieser Gruppe. Diese ,urspriingliche“
Gruppe bildet damit die Schwestergruppe zu allen
Moéwen der Gattung Larus. Entgegen den Unter-
suchungen von Pons et al. (2005) belegen unsere
Daten sowohl die Monophylie der Gattung Larus als
auch die Monophylie der ,urspriinglichen“ Méwen.

Innerhalb der ,urspriinglichen® Mowen bereiteten
vor allem die phylogenetische Stellung der Elfen-
beinméwe sowie die Einordnung der Zwerg- und
Rosenmdwe seit langem Probleme. Der vorliegen-
de Stammbaum, basierend auf mitochonderialen und
nuklearen DNA-Sequenzen, untermauert mit jeweils
100 %igen Stutzwerten folgende Hypothesen:
(1) die Schwalbenméwe ist die Schwesterart der
Elfenbeinmdwe und
(2) die Zwergmowe ist die Schwesterart der Rosen-
mowe.
Den Nomenklaturvorgaben folgend, muss die Zwerg-
moéwe (ehemals Larus minutus) aus der Gattung Larus
ausgegliedert werden. Sie gehort in die ,urspriingli-
che® Gruppe der Mowen und ist die Schwesterart der
Rosenmd&we (ehemals Rhodostethia rosea). Fir eine
nur aus Rosen- und Zwergmdéwe bestehende Gattung




hat der Name Hydrocoloeus (Kaup, 1928) Prioritat
(vgl. Helbig in Bauer et al., 2005; Helbig, 2005). Neben
den DNA-Sequenzen gibt es auch auf morphologi-
scher Ebene Ubereinstimmungen zwischen beiden
Arten, z.B. in Bezug auf osteologische Merkmale
(Chu, 1998) und beziiglich der Gefiedermerkmale in
allen Altersklassen (Ewins und Weseloh, 1999), wel-
che ihre Zusammenfassung auf Gattungsniveau noch
einmal bestérken.

Die Rosenméwe (Abb. 17) zahlt somit zu den
urspriinglichen und altesten Formen der Méwen, die
wahrscheinlich schon sehr lange an die arktischen
Lebensbedingungen angepasst ist. Trotz ihrer relativ
kleinen PopulationsgréBe behauptet sie sich erfolg-
reich in den harschen klimatischen Bedingungen
der Arktis. Mdge sie noch lange ungesttrte Brut-
platze im hohen Norden finden!

Zusammenfassung

Die Rosenmdwe ist eine seltene, hocharktisch
verbreitete Mowe. Entdeckt wurde sie bereits
1823, doch noch lange Zeit gab sie den Forschern
Rétsel Uber ihr Verhalten, ihre Brutplatze und
ihre Verwandtschaft auf. Sowohl in ihrer duBeren
Erscheinung als auch im Knochenbau dhnelt sie
der Zwergmowe, bisher als Larus minutus bezeich-
net. In der vorliegenden Arbeit wurden erstmals fiir
nahezu alle Méwenarten die Sequenzen des kom-
pletten mitochondrialen Cytochrom-b-Genes und
des nuklearen Lactatdehydrogenase (LDH) Intron
3 ermittelt. Die Rekonstruktion der Stammesge-
schichte aus diesen Daten zeigt eindeutig, dass
die Rosenmdwe und die Zwergmdwe Schwester-
arten sind, die nicht der Gattung Larus angehoren,
sondern Mitglieder einer Gruppe ,urspriinglicher
Moéwen sind, die aus den Gattungen Hydrocoloeus,
Rissa, Pagophila, Xema und Creagrus besteht.
Konsequenter Weise muss die Zwergméwe aus
der Gattung Larus ausgliedert werden. Zusammen
mit der Rosenmowe bilden sie die gemeinsame
Gattung Hydrocoloeus.
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